
Тезисы. VI Петербургский международный онкологический форум «Белые ночи 2020»

105

Ключевые слова:
колоректальный рак,  молекулярно-

генетические исследования, генотипирование, 
MSI, KRAS, NRAS, BRAF

Актуальность:
На сегодняшний день тактика ведения и про-

гноз пациента после хирургического вмешатель-
ства определяются не только в соответствии 
с классификацией TNM и патоморфологическими 
характеристиками, но и в соответствии с молеку-
лярно-генетическим профилем новообразования. 
В связи с концепцией персонализированного ле-
чения, необходимости вариабельности лечебной 
тактики (включая НАПХТ, АПХТ), исследование 
молекулярно-генетических маркеров колоректаль-
ного рака неизбежно входит в рутинную работу 
врача-онколога.

Цель:
Исследовать молекулярно-генетический про-

филь опухолевого материала у пациентов с коло-
ректальным раком.

Материалы и методы:
Нами был исследован материал, полученный 

от 139 пациентов с КРР: операционный материал 
опухолей от 72 пациентов и биопсийный материал 
– от 67 пациентов. Было выполнено исследование 
генов KRAS, NRAS, BRAF, MSI статуса образцов 
всех пациентов.

Результаты:
Микросателлитная нестабильность была об-

наружена у 9 пациентов (6.5%), во всех случаях 
при правосторонней локализации опухоли. Рас-
пространенность аберраций в гене KRAS состави-
ла 43.2% (n=60). Генетические поломки во 2 экзоне 
составили 90% всех мутаций в гене KRAS. Распро-
страненность мутации G12D во втором экзоне 
гена KRAS составила 43%. Распространенность 
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аберраций в гене NRAS составила 1.4% (n=2). 
Также была обнаружена мутация G12D в гене 
NRAS. Ассоциации аберраций в генах RAS с ло-
кализацией опухоли выявлено не было. Распро-
страненность мутации V600E в гене BRAF соста-
вила 11.5% (n=16). Данная аберрация обнаружена 
преимущественно у пациентов с правосторонней 
локализацией опухоли. У 1 пациента с MSI-стату-
сом обнаружена мутация V600E в гене BRAF. Всем 
пациентам, вошедшим в группу исследования вы-
брана лечебная тактика в соответствии с рекомен-
дациями RUSSCO, ESMO, NCCN.

Выводы:
В общей сложности генетические аберрации 

выявлены более чем у 60% больных, что позволило 
более точно прогнозировать возможную эффек-
тивность комплексного лечения и в некоторых 
случаях откорректировать терапию, добавив её 
биологический или иммунный компонент. Таким 
образом, молекулярно-генетическое профилиро-
вание опухолевого материала является важным 
этапом персонифицированного лечения пациен-
тов с КРР.
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